4 si Zatacznik do Aneksu nr 18 do Zarzadzenia nr 50/2022
1KOPE NIK aktualny od 01.01.2026 r.
PRACOWNIA DIAGNOSTYKI MOLEKULARNEJ
.p. |Nazwa ustugi Cena
1 2 3
1 |Oznaczenie JAK2 V617F metoda ARMS PCR 312,00
2 |Oznaczenie BCR-ABL p210 MRD RQ PCR 696,00
3 |Oznaczanie Mutacji Czynnika V typu Leiden 284,00
4 |Oznaczanie Mutacji Czynnika Il Protrombiny 284,00
5 |Oznaczenie Mutacji Genu BRAF z bloczka metodg RQ-PCR 637,00
6 |IZOLACJA komérek MNC | PRZECHOWYWANIE (BANKOWANIE) 157,00
7 |lzolacja RNA metodg kolumienkowg RNA Qiagen 193,00
8 |lzolacja DNA metodg automatyczng - Qiacube 93,00
9 |Oznaczenie genu BRCA1 przesiewowo 399,00
10 |Oznaczenie genu BRCA 1,2 NGS germinalne 2 082,00
11 |Oznaczenie genu BRCA NGS somatyczne 2 469,00
12 |Oznaczenie genu FLT3 ITD. + AR 496,00
13 |Oznaczenie genu FLT3 ITD. 396,00
14 |Oznaczenie genu FLT3 ITD AR 479,00
15 |Oznaczenie genu FLT3-TKD 496,00
16 _|Oznaczenie genu NPM1 446,00
17_|Oznaczenie Mutacji Genu IDH1/IDH2 z bloczka metodg RQ-PCR 693,00
18 |Oznaczenie Mutacji Genu BRAF z krwi/szpiku metodg RQ-PCR 600,00
19 |Oznaczenie Mutacji Genu IDH1/IDH2 z krwi/szpiku metodg RQ-PCR 647,00
20 |Oznaczenie eksondw 2-11 genu TP53 z krwi/szpiku metodg Sangera 1 573,00
21 |Oznaczenie IGHV metodg Sangera 1204,00
22 |Oznaczenie BCR-ABL MRD ddPCR 909,00
23 |Oznaczenie BCR-ABL p190 MRD RQ PCR 937,00
24 |0znaczenie PML-RARa 1 transkrypt MRD RQ PCR 905,00
25 |Oznaczenie AML1-ETO (RUNX1::RUNX1T1) MRD RQ PCR 905,00
26 |Oznaczenie CBFB-MYH11 1 transkrypt MRD RQ PCR 905,00
27_|0znaczenie Genu Fuzyjnego BCR-ABL (Multiplex) 586,00
28 |Oznaczenie Genu Fuzyjnego BCR-ABL p203/p230 jako$ciowo 560,00
29 |Oznaczenie Genu Fuzyjnego PML-RARa jako$ciowo 602,00
30 |Oznaczenie Genu Fuzyjnego CBFR-MYH11 jako$ciowo 573,00
31 |Panel mieloidalny NGS 2 924,00
32 |Oznaczenie genu BRCA2 przesiewowo 399,00
33 |Oznaczenie eksondw 2-11 genu TP53 z bloczka metodg Sangera 1585,00 o
34 |Oznaczenie ¢.172_175delTTGT oraz ¢.509_510GA w genie PALB2 z krwi metodg Sangera 566,00 5
35 |Oznaczenie del5395bp w genie CHEK?2 z krwi metodg Multiplex PCR 380,00 i
36 |Oznaczenie 1100delC w genie CHEK2 z krwi metodg AS-PCR 364,00 |
37 |Oznaczenie mutacji JAK2 V617F metodg ddPCR iloSciowo 618,00 O
38 |Oznaczenie JAK2 egzon 12 462,00 |
39 |lzolacja RNA metodg Chomczyriskiego 124,00 =
40 |lzolacja DNA metodg automatyczng - Magcore 79,00 =
41 |Oznaczenie IGHV NGS 2362,00 -
42 |Oznaczenie CALR egzon 9 52500 .
43 |Oznaczenie MPL egzon 10 469,00
44 |Oznaczenie panelu HRR metodg NGS 3570,00
45 |[MSI niestabilno$¢ miktosatelitarna 817,00 ?
46 |Izolacja DNA z tkanki FFPE 136,00
47 |RT 106,00
48 |Oznaczenie genu fuzyjnego RUNX1::RUNX1T1 jako$ciowo 553,00
49 |Oznaczenie NPM1 MRD RQ PCR 958,00
50 |Oznaczanie wariantu L252P (dawniej L265P) w genie MYD88 432,00
51 |Oznaczanie wariantu c.444+1G>A w genie CHEK2 390,00
52 |Oznaczenie wariantéw w genie CHEK2_panel (del5395bp, ¢.1100del i c.444+1G>A) 620,00
53 |Oznaczanie wariantéw w eksonach 9-14 genu POLE (m. Sangera) 1104,00
54 |Oznaczanie wariantéw w genie KRAS (kodony 12, 13, 59, 61, 117, 146) 900,00
55 |Oznaczanie wariantéw w genie NRAS (kodony 12, 13, 59, 61, 117, 146) 900,00
56 |Oznaczanie wariantéw w genach KRAS, NRAS, HRAS, BRAF (panel hotspot) 921,00
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